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Renseignements de fin de manipulation

Commentaire lié 3 votre manipulation-

Manipulation de préparation qPCR

Le robot est-il Fonctionnel i la fin de votre manipulation?

" Dui {* Jaiun doute " Mon

Commentaire lié al'état du robor

Ce commentaire sera envoyé i l'équipe plateforme et préviendra les
prochains utilisateurs du dysfonctionnement

Systeme
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—Désirez-vous effectuer une nouvelle manipulation?—
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Bureau personnel technique @ 05.61,28 55,88
Laboratoire central : 05.61.25.55.69
Bureau informaticien : 05.61,28.55.20
Fax : 05.61.25.55.93
Contacter I'équipe plateforme par email : genomigue@toulouse inra.fr =
Contacter le comité par ernail @ comitecrgs@toulouse.inra fr
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